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⾻髄腫の微⼩環境と治療反応性



研究⽬的
•シングルセルRNAデータ解析の標準的次元圧縮⼿法となってい
るt-SNEおよびUMAPを⽤いて治療感受性症例に特異的な発現パ
ターンを⽰す“レスポンス細胞集団”と治療抵抗性症例に特異的
な発現パターンを⽰す“抵抗性細胞集団”を抽出する
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⾻髄腫微⼩環境のシングルセル解析



結果































今後の⽅向
•多発性⾻髄腫の臨床検体解析数を増やす。

•治療感受性に関わる遺伝⼦発現パターンを抽出する。


